Nazwa jednostki prowadzcej Wyzsza Szkota Medyczna w Biatymstoku

kierunek: Wydziat Ogélnomedyczny
Nazwa kierunku: Biotechnologia
Poziom ksztatcenia: Studia | stopnia | Semestr VI
Profil ksztatcenia: Ogolnoakademicki
V'\\’/';’t‘:gg’e‘_"’pmwadzaj Ace / wymagania| b 4eiay biologii komarki, biochemii, fizjologii
Nazwa modutu (przedmiot lub grupa | GENETYKA MOLEKULARNA |
przedmiotow): INZYNIERIA GENETYCZNA
. dr n med. Natalia Wawrusiewicz-Kurylonek
Osoby prowadzce:
. studia studia liczba

Forma studiow stacjonarne niestacjonarne punktow
/liczba godzin/liczba punktow ECTS: W/Ew W/ ECTS
zajecia zorganizowane: 20/25 .
praca wiasna studenta: 80

Celem nauczania jest zapoznanie studentow z pooatawi
Cele modutu: zagadnieniami genetyki molekularnej zymierii

genetycznej.
Efekty ksztatcenia:

Wiedza: student potrafi wymienii scharakteryzowapodstawowe zagadnienia zwane 2z
funkcjonowaniem systeméw ,omicznych” w organizmigosvieka; student posiada wieda
organizmach modelowych stosowanych w biotechnologich znaczenie w diagnosty
chordb genetycznych; student potrafi opisgetody irkynierii genetycznej.

Umiejetnosci: student rozrénia i wymienia sposoby uzyskiwania preparatow kwaso
nukleinowych z materiatu biologicznego; studentabzaproponowaprzebieg analizy
transkryptomu i proteomu; student stosuje odpowtedparatug do zaproponowanego
doswiadczenia.

Kompetencje spotecznestudent mawiadoma¢ problemow natury etycznej wynikajych z
manipulacji materiatem genetycznym zwiaszcza w @sleniu do cztowieka, podejmuje
dyskusg na ten temat, potrafi pracowe grupie.

Forma zajeé/metody
dydaktyczne:

Wyktad multimedialny, informacyjnywiczenia, praca w grupach, laboratoria

Forma i warunki zaliczenia przedmiotu w odniesieniudo efektéw ksztatcenia:
Wiedza: egzamin pisemny test

Umiejetnosci: student przygotowuje w grupie projekt analizy tkagptomu i proteomd
komorek eukariotycznych zzyciem dostpnej aparatury

Kompetencje: student dokonuje prezentacji projektu ze zwrocenigragi na umietnosé

159

prezentacji, dobdr argumentéw i przyktaddw, ugtieps¢ wspotpracy w grupie, umighnosé




prezentacji i komunikacji

Tresci programowe:

Wyktady: studia niestacjonarne

1. Rola genetyki molekularnej i iynierii genetycznej we wspotczesnej biotechnologi
—1h

2. Genomika poréwnawcza — 1h

3. Transkryptomika — 2h

4. Mechanizmy dojrzewania prekursorowych RNA w kom@tkarganizmoéow

eukariotycznych-rodzaje i znaczenie splicingu, gedeanie RNA. Rodzaje i rola

dtugich i krotkich niekodujcych RNA. Interferencja RNAn vivo orazin vitro -

znaczenie terapeutyczne RNAI — 3h

Dziedziczenie epigenetyczne, choroby o padaltepigenetycznym — 2h

Genetyczna kontrola #@icowania i rozwoju-hierachiczny system dziatarea@w

w rozwoju na przyktadzi®rosophila melanogaster, geny segmentacji, geny

homeotyczne — 1h

7. Organizmy modelowe — 1h

8. Enzymy stosowane w rekombinacji DNA in vitro — 1h

9. Techniki otrzymywania i wprowadzania rekombinowam&NA do komérek
prokariotycznych i eukariotycznych — 1h

10.Terapia genowa — 2h

11. Ustalanie funkcji genu: ,knockout” genowy — 2h

12. Sekwencjonowanie DNA: techniki, strategie, projektysokoprzepustowe
sekwencjonowanie DNA- 2h

13. Zastosowania i bezpieargwo inzynierii genetycznej — 1h

oo

Cwiczenia: studia niestacjonarne

1. Metody izolacji kwasow nukleinowych =z materiatu loigicznego ranego
pochodzenia — 4h

2. Metoda PCR i jej modyfikacje - 5h

3. Analizy transkryptomu: techniki funkcjonalnego bata RNA, hybrydyzacja typ
northern — 4h

4. Dziatanie enzymow restrykcyjnych i ich zastosowatoesporadzania map fizycznyc
DNA — 4h

5. Analiza proteomu komorki: interakcje biatko-DNA biatko-biatko (systen
dwuhybrydowy) — 4h

6. Klonowanie DNA — 4h

Literatura podstawowa:

1. Allison L.A.,: Podstawy biologii molekularnegj, Wydawnictwa Uniwersytetu Warszawskie
2011;

2. Brown, T.A.:Genomy, PWN 2012;
3. Weglenski P. (red)Genetyka molekularna, PWN 2012;
4. Lewin B., Genes X, Sudbury, Mass: Jones andeBuzD11;
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Literatura uzupetniaj aca:

Wybrane pozycje biezqcego pismiennictwa naukowego. ‘



